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“2025 Ano de la Reconstruccion de la Nacién Argentina”™

SEMINARIO DEL IMAL 2025

“Macias-Segovia”

Prediccion genomica mediante aprendizaje profundo

Maria Inés Fariello

Resumen. La seleccién gendmica es una metodologia predictiva que busca seleccionar las mejores
unidades de produccién respecto de una caracteristica medible de un organismo a partir de su in-
formacion gendmica. Para ello, se pre-entrena un modelo predictivo con una muestra de referencia
la cual contiene datos genotipicos y fenotipicos. Posteriormente con este modelo entrenado se ha-
cen predicciones para genotipos candidatos para los cuales Unicamente se cuenta con informacién
genotipica. Esta metodologia estd revolucionando el mejoramiento genético ya que incrementa la ga-
nancia genética por unidad de tiempo y ahorra recursos significativos en el fenotipado. Sin embargo,
su implementacion practica es todavia compleja ya que requiere alta precision en las predicciones
para que su implementacion sea exitosa. Ademas en el caso de especies de produccion agricola, como
los granos, las variables ambientales tienen mucha influencia también, por lo que integrar estos datos
en la predicciéon mejora mucho la prediccion. Exploramos diferentes arquitecturas de redes neurona-
les, con el objetivo de mejorar las predicciones obtenidas a partir de modelos més clésicos utilizados
en el drea o de aprendizaje automatico. Veremos diferentes maneras de reducir la dimensionalidad de
los datos y el impacto en algunos modelos.

Bio. Maria Inés Fariello es profesora adjunta con dedicacion total en el Instituto de Matematica y Es-
tadistica de la Facultad de Ingenieria de la Universidad de la Republica e integrante del Centro Inter-
disciplinario de Ciencia de Datos y Aprendizaje Automatico (CICADA). Su érea de trabajo combina
probabilidad y estadistica con aplicaciones a la genémica.

Viernes 31 de octubre, 15:30 horas

El seminario se realizara con formato virtual.

Los datos de conexién Zoom son los siguientes:

ID de reunion: 833 9603 6882
Codigo de acceso: kg %o+8rX@h

NOTA: en algunos casos copiar y pegar el ID y el cédigo no funciona para establecer la conexion.
Probar tipear ambos.
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